Table 3.

Allele frequencies for 15 STR loci in population of Orel (N = 51)

	Allele
	CSF1PO
	D3S1358
	D5S818
	D7S820
	D8S1179
	D13S317
	D16S539
	D18S51
	D21S11
	FGA
	PentaD
	PentaE
	TH01
	TPOX
	vWA

	4
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	5
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.078
	-
	-
	-

	6
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.255
	-
	-

	7
	-
	-
	-
	0.010
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.176
	0.137
	-
	-

	8
	-
	-
	-
	0.186
	-
	0.137
	0.010
	-
	
	-
	0.020
	-
	0.039
	0.647
	-

	9
	0.039
	-
	0.029
	0.088
	0.010
	0.078
	0.078
	-
	-
	-
	0.255
	-
	0.275
	0.108
	-

	9.3
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.294
	-
	-

	10
	0.255
	-
	0.127
	0.343
	0.059
	0.078
	0.059
	-
	-
	-
	0.196
	0.157
	-
	0.069
	-

	11
	0.225
	-
	0.235
	0.235
	0.098
	0.363
	0.186
	0.020
	-
	-
	0.118
	0.069
	-
	0.157
	-

	11.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	12
	0.422
	-
	0.422
	0.108
	0.206
	0.176
	0.392
	0.049
	-
	-
	0.147
	0.108
	-
	0.020
	-

	13
	0.049
	-
	-
	0.020
	0.324
	0.127
	0.196
	0.069
	-
	-
	0.206
	0.069
	-
	-
	0.010

	13.2
	-
	-
	0.167
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	14
	0.010
	0.108
	0.010
	0.010
	0.186
	0.039
	0.078
	0.196
	-
	-
	0.049
	0.039
	-
	-
	0.078

	15
	-
	0.275
	0.010
	-
	0.059
	-
	-
	0.245
	-
	-
	-
	0.049
	-
	-
	0.078

	16
	-
	0.284
	-
	-
	0.059
	-
	-
	0.088
	-
	-
	0.010
	0.059
	-
	-
	0.343

	17
	-
	0.216
	-
	-
	-
	-
	-
	0.088
	-
	-
	-
	0.108
	-
	-
	0.176

	18
	-
	0.118
	-
	-
	-
	-
	-
	0.127
	-
	0.039
	-
	0.049
	-
	-
	0.255

	19
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.049
	-
	0.020
	-
	0.010
	-
	-
	0.049

	20
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.059
	-
	0.147
	-
	0.020
	-
	-
	0.010

	21
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.010
	-
	0.137
	-
	0.010
	-
	-
	-

	21.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	22
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.333
	-
	-
	-
	-
	-

	22.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	23
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.147
	-
	-
	-
	-
	-

	23.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.010
	-
	-
	-
	-
	-

	24
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.059
	-
	-
	-
	-
	-

	25
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.098
	-
	-
	-
	-
	-

	26
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.010
	-
	-
	-
	-
	-

	27
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.029
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	28
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.245
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	28.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	29
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.127
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	29.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	30
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.265
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	30.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.078
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	31
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.029
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	31.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.078
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	32
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	32.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.108
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	33
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	33.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.039
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	34
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	34.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	HO
	0.666
	0.862
	0.686
	0.862
	0.705
	0.843
	0.803
	0.901
	0.882
	0.823
	0.803
	0.862
	0.745
	0.588
	0.705

	HE
	0.709
	0.779
	0.728
	0.779
	0.806
	0.796
	0.764
	0.864
	0.834
	0.819
	0.823
	0.903
	0.760
	0.545
	0.778

	PD
	0.860
	0.884
	0.875
	0.895
	0.928
	0.918
	0.894
	0.945
	0.940
	0.927
	0.928
	0.966
	0.87
	0.744
	0.903

	PE
	0.379
	0.720
	0.407
	0.720
	0.437
	0.681
	0.606
	0.799
	0.760
	0.643
	0.606
	0.720
	0.501
	0.277
	0.437

	P
	0.844
	0.193
	0.511
	0.932
	0.405
	0.776
	0.768
	0.453
	0.955
	0.481
	0.571
	0.525
	0.021
	0.173
	0.136


Ho: observed heterozygocity;He: expected heterozygocity; PD:power of discrimination;PE: power of exclusion; P: p values for Hardy-Weinberg expectations (exact tests, 10000 runs).

